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W chwili obecnej nie istnieje kryminalistyczny system predykcyjny do analizy
sladéw biologicznych polegajacy na wykorzystaniu analizy epigenomu do pozyskania
istotnych informacji wykrywczych w zakresie proponowanym w projekcie. Brak
hipotezy na temat sprawcy przestepstwa na etapie prowadzonych postepowan
ogranicza przydatnos¢ analizy sladow biologicznych w sprawach kryminalnych.

W projekcie opracujemy nowatorski system predykcyjny do badania sladow
biologicznych, polegajacy na analizie epigenomu, stuzacy pozyskaniu istotnych
informacji wykrywczych. Predykcji podlegac bedzie wiek chronologiczny i biologiczny
w roznych tkankach. Dzieki informacji o tempie starzenia poprawimy dokfadnosc
predykcji cech wygladu. Ponadto, wzor metylacyjny genomu wykorzystamy do
roznicowania blizniat monozygotycznych oraz predykcji wybranych informacji o stylu
Zycia np. paleniu papierosow, aktywnosci fizycznej. Koncowym produktem projektu
beda zwalidowane protokoty badan i internetowy program komputerowy zawierajacy
algorytmy matematyczne umozlwiajace analize statystyczng danych
epigenetycznych, a takze wytyczne do interpretacji uzyskanych wynikéw badarn.

MNarzedzie ktore zostanie opracowane w ramach realizacji projektu pozwoli na
pozyskanie informacji na temat osoby, ktdorej slady biologiczne zabezpieczono na
miejscu przestepstwa. Informacja pozyskana dzieki analizie epigenomu dostarczy
wskazowek, ktére moga przyczyni¢ sie do szybkiego ujecia sprawcy.
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